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Inhaltliche
Beschreibung

* Analyse von hochdimensionalen Daten in der medizi-
nischen Genomforschung und Systembiologie (Se-
guencing, Copy Number, Expression Arrays, Metabo-
lomics, RNAI screens, Methylation and Epigenomics)

» Auffinden molekularer Biomarker fir die Prognose
und Vorhersage von Krankheitsverlaufen und Medi-
kamentenresistenzen

* Modellierung metabolischer Netzwerke und Suche
nach neuen Targets fir Medikamente

e Statistische Verfahren und Methoden zur Analyse
hochdimensionaler Daten

Ablauf

Genaue Themen und Termine werden nach Vorliegen der
Teilnehmerliste (hach dem 31.08. 2011) in myStudy verof-
fentlicht
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